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RESUME 
Objectif : Le mil est la première culture vivrière au Sénégal. Il joue un rôle capital dans la vie des 
populations rurales qui en dépendent pour leur survie (STAT/FAO/SENEGAL, 2010). Il est cultivé sur plus 
60% des terres arables. Les variétés locales étaient les plus utilisées mais depuis quelques années leur 
survie est menacée par l'introduction des variétés améliorées.  
Methodology et application des résultats : Pour éviter l'érosion génétique, des missions de collecte ont été 
organisées en 1994 et 2006 dans les principales zones de culture du mil. Le matériel collecté est 
caractérisé pour faciliter leur utilisation dans les programmes de création variétale. L'objectif du présent 
travail est caractériser le germoplasme national mil du Sénégal pour les rendre utilisables par les 
sélectionneurs pour la création de nouvelles variétés hautement productives pour l'augmentation de la 
production céréalière et l'atteinte de la sécurité alimentaire. Pour caractériser les accessions, 12 variables 
sélectionnées à partir du Descripteur du mil IPGRI/ICRISAT, 1993 ont été utilisées. Un dispositif 
expérimental en blocs complets randomisés avec 3 répétitions a été choisi et les sites d'essais étaient 
Bambey, Nioro et Darou pendant les hivernages 2011 et 2012. Les analyses descriptives ou qualitatives ; 
statistiques simples (ANOVA) ; de la diversité (phénologique ; génétique avec la méthode de la 
classification ascendante (CAH), avec les composantes principales (ACP) et l'analyse factorielle 
discriminante (AFD)) ont été réalisées avec les logiciels Genstat Discovery4 et R. Les analyses 
descriptives ont montré l'existence d'une grande variabilité entre les accessions pour les caractères 
qualitatifs comme l'architecture de l'épi et la couleur des grains. Les analyses statistiques simples (ANOVA) 
ont montré qu'il existe une différence hautement significative entre les entrées et les sites. Cependant, les 
interactions étaient non significatives à l'exception de la floraison, de l'indice de récolte et des rendements 
en grains et en matière sèche. Les analyses de la diversité phénologique a permis de classer les variétés 
en trois groupes selon le cycle végétatif (G1 des variétés extra-précoces, G2 des cycles courts et G3 des 
cycles longs). La classification ascendante hiérarchique (CAH) suivant la méthode de Ward a permis 
d'identifier la valeur des axes et les compositions des 3 groupes y découlant (le groupe G1 compte 106 
accessions, le G2 compte 129 accessions et le G3 compte 8 accessions) et de tracer le dendrogramme de 
filiations. L'analyse de la diversité génétique par les composantes principales (ACP) a permis de 
déterminer la position des accessions par rapport aux axes expliquant les variabilités inter-accessions. 
L'analyse de la diversité génétique par la méthode factorielle discriminante a permis de déterminer la 
structuration de la diversité agromorphologique et la représentation graphique des accessions suivant un 
plan factoriel. Les groupes ainsi formés seront convertis en des entités hétérotiques constituées de pools 
de gènes différents où les sélectionneurs et autres scientifiques vont puiser pour créer des variétés 
hautement productives et résistantes aux stress bio et abiotiques afin de nourrir les populations et de lutter 
contre la faim et la malnutrition. 
 
ABSTRACT 
Objective: Pearl millet is the first cereal crop in Senegal. It plays an important role on rural population live 
who depend on it as a main stable food crop (STAT/FAO/SENEGAL, 2010). It is cultivated in more than 
60% of the arable area. The local varieties or landraces were more cultivated but since some years their 
survival is threatened by the introduction of improved varieties.  
Methodology and results: To avoid genetic drift, collecting missions were organized in 1994 and 2006 
through the main pearl millet cultivation area. The collected material is characterized to facilitate their 
utilization in breeding programs. The aim of this article is to characterise the national pearl millet 
germoplasme to make it availlable for breeding for the creation of new highly productive varieties to raise 
cereal productivity and to acheive food security in Senegal. To characterize the accessions, 12 variables 
selected from the pearl millet descriptor (IBPGR/ICRISAT, 1993) were used. The experimental design was 
a bloc randomized design with 3 replications and sites were Bambey, Nioro and Darou during 2011 and 
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2012 raining seasons. The descriptive or qualitative, simple statistics (ANOVA), phenological diversity, 
genetic diversity by the ascendant hierarchical classification (CAH), with the principal components (ACP) 
and the factorial discriminate (AFD) analysis were done with the software Genstat Discovery 4 and R. The 
descriptive analysis showed an important variation between accessions for the qualitative characters like 
head architecture and grain colour. The simple analysis (ANOVA) showed the existence of a highly 
significant difference between entrees and sites. However, the interactions (GXE) were non-significant for 
all variables except for flowering, harvesting index, grains ET dry matter yields. The phenological diversity 
analysis has permitted to classify the accessions into 3 groups accordingly to vegetative cycle (the extra-
early varieties, the short cycle and the long cycle). The hierarchical ascendant classification (CAH) from the 
Ward method permitted to identify the value of the axes and the composition of the 3 groups coming from 
them (group G1 with 106 accessions, G2 with 129 accessions and G3 with 8 accessions) and to draw the 
dendogram of filiations  The genetic diversity analysis by the principal components (ACP) permitted to 
determinate the position of the accessions according to the main axes explaining the variation between 
accessions. The genetic diversity analysis by the factorial discriminator (AFD) method permitted the 
determination of the structuring of the agromorphological diversity and the graphic representation of the 
accessions according to the factorial plan.  
Conclusion and application of results: The created groups will be converted into heterotic entities 
constituted by different gene pools where breeders and other scientists can draw genetic material to create 
highly productive varieties resistant to bio and abiotique stress to feed population and to avoid hunger and 
malnutrition.  
 


